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3. Génomique comeparative
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dimorphique Les deux phases de

(s0A3))
IAISSOd UOLLOSIU0\07)

cvoissance semblent éivce
imeliquées dans \e

processus d'infection.

Peu d7éYudes sur les Mmécanismes

=_—

) : : Levores Mycéliom Mycéliom
cégulant le dimorphisme et la 4’. (liquide) 5) (iquide)D)  (\iquide) 19)
Mycéliom (boite)

Q)
= CeYye éYude porie sur la — S

pathogéniciyé &' 0. novo-uvlmi.

cavactérisatYion des pvofils

Yranscriptionnels des phases Séquencage 4’ARN

Q.
v

Analyse du niveau
d’expression génique

I\ en « vésultat » ... &

Comeparaison avee des
espéces Mmodeéles

levores e¥ mycéliom

-

- 1eve dimension: séparation 2. Expression différentielle

des échantillons selon la |
phase de croissance. Yeast vs solid

- 2e dimension: séparation Yeast \ll's I'qg'dd mycelium 5 B22 génes
des échantillons mycéliens TYEETHm
selon \’age de la culiure. \a sépavation

observée dans \e

/ graphique MDS
i,_w Yeast vs liquid

mycelium 15d

- 412 génes surexprimés
chez la levure (yeasY) vs le
mMmycéliom.

- 410 gévnes surexprimés
chez e mycéliom vs la
\levure

P09 genes

\’4ge de \o
culture.

' Liquid mycelium

15d vs liquid

mycelium 5d
Liguid mycelium

15d vs solid
mycelium

- 120 génes

27174 orthologues: suvexprimés chez \e
- 10 gévnes surexprimés chez myc.é\:\u.m 9) vs e
la levore(L) vs mycéliom myc.e\\uw? 19).
(M) chez \es deux espéces. - .58.5 PSINEE

- B génes suvrexprimés chez surexprimés chez le

le mycéliom versus la levure mfi‘-é\"\{”) 19) vs e
chez les deux espéces. mycéliom 9.

Finalement,
- . 104 dv contenu en
géne YoYal 4’0.
novo-vlMmi esy
différentiellement
expvimeé

\ Pev de chevauchemeny \ \ 4°0 . i .
enives les Jeux de génes gene total °0. Jeune Mycéliom# vieux Mycéliom

o ) L novo-ulmi esy

différentiellement exprimés o .
, diffécentiellemeny
selon la phase de croissance. .
: , : expvimé

Suggére des végulations

moléculaires spécifiques a 0.
novo-vlmi.

La suite, avu prochain épisode...

Forgetta et al. (2013) Journal of Biomolecular Techniques, 24:39-49.

x3 véplicats |

semblent expliquex

spécifiquementy
égulés selon

|

67 du conteny en B




