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Rotation culturale impliquant le Canola

Une des plus
importante
culture
d’oléagineuses
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Problématique

100

(o5}
o

Populations microbiennes

0S80
“0

Nombre de séquences

B D
o o

(Abondance absolue)

v 100%

80

X

60%

40%

20%

(Abondance relative)

(Gloor et al., 2017). 0%

A B
A B

myY

mX

myY

mX



Méthodes d’estimation de la biomasse microbienne

gPCR Ergostérol
Acide muramique PLFA/NLFA

Activité enzymatique




La méthode PLFA/NLFA

Margueurs spécifiques des bactéries : i15:0, a15:0, i17:0, a17:0, cy17:0, cy19:0 .....
Marqueurs spécifiques des champignons saprotrophes et éctomycorhiziens: C18:2w6,9
Marqueur spécifigue des CMA : C16:1w5 =16:1 A11

Nombre de carbone Nombre de double liaison Position de double liaison
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Pourquoi les acides gras?

Présent uniquement dans les organismes vivants,

Constitue les lipides membranaires des microorganismes et se dégrade
rapidement apres la mort cellulaire.

Une correlation significative avec d’autres méthodes (ATP,...)




Obijectifs




Dispositif expérimental a Indian Head en 2015
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Résultats
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Biomasse des CMA vs Nombre de séquences
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Une corrélation positive modérée




Nombre de séquences

€16:1w5 (ug/s)
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Effet des systemes de rotation sur la biomasse des CMA
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Effet des systemes de rotation sur la biomasse des CMA

C16:1wE (Pofg)

08

06

04

0.2

0.0

Canola
1.0
Abondance des CMA & Type de Rotation
Q 0.8
c
®
g
5
a3 06
©
=
' © o4
- .2
-—
L
— X 02
a "
[ [ [
WCOP WCPC WPCP 0 O

Rotation Type

Canola

WCOP WCPC WPCP

VTX00057;Claroideoglomus_species
VTX00342;Rhizophagus_proliferus
VTX00067;Diversispora_species
VTX00193;Rhizophagus manihotis
VTX00143;Rhizophagus _manihotis
VVTX00114;Diversispora_species
VTX00222;Rhizophagus_proliferus




Effet des systemes de rotation sur la biomasse des CMA
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Effet des cultures sur la biomasse des CMA
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Conclusions
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Rendement de Canola (Kg/ha)
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L'augmentation de la biomasse des CMA augmente la rendement de Canola
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